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V Hradistku dne 20. 5. 2025
Vazeni chovatelé,

jménem Piedsednictva Svazu chovateli ovei a koz musim reagovat na nabidku, kterou vam rozeslal
SVU lJihlava.

Ve Zpravodaji ¢. 4/2024 jsme vas informovali, ze Ministerstvo zemédélstvi a SVS rozhodly, ze od
1. 1. 2025 v ramci Metodiky kontroly zdravi bude ukonceno staitem hrazené ovérovani ptivodu
(parentita) berani.

Jiz v roce 2023 jsme se rozhodli, Ze piejdeme u ovci a koz na ovérovani pivodu zvirat metodou
vyuzivajici mikroarray platforem DNA ¢ipti (SNP), coz bude do budoucna vyuzito na piechod pro
stanoveni genomické plemenné hodnoty zvifat. Podafilo se na MZe vyjednat v ramci Zasad
Narodnich dotaci pro stanovovani genomické plemenné hodnoty dotacni tituly, z ¢ehoz bude toto
zjiStovani hrazeno (70 % néakladii na analyzu jednoho zvitete). Chovatel si bude doplacet 352,50 K¢
bez DPH za jedno analyzované zvite.

V roce 2024 jsme zacali sbirat vzorky DNA koz a ovéfovat ptivody kozll pies metodu SNP.

Od roku 2025 jsme ptesli na sbér vzorkit DNA i u ovci a ovéfovat ptivody beranti pies metodu SNP.
Tyto postupy zjistovani DNA u ovci a koz metodou SNP byly schvalené Spolkovou radou a Radou
plemennych knih ovci a byly zapracované do vSech Slechtitelskych programi vSech plemen ovci a
jsou schvéalené MZe.

Ze zjisténych vysledkti DNA zvifat touto metodou budeme schopni vyuzit zvifata s lepSimi geny,
které ovliviuji jejich uzitkovost (napf. kapa kaseiny v mléce) a také eliminovat dédi¢né vady, jako
naptiklad hermafroditismus, nachylnost k onemocnénim, exteriérové vady. Vyhoda bude také ke
zrychlené identifikaci rodict, kdy miize dojit k zdméné v ptipafovani nebo porodech. Podminka je
vSak ta, ze u zvifat musi byt odebran a zpracovan vzorek DNA touto metodou. Za toto opravné
zjisténi jiz navic platit nebudete.

Toto jsou diivody, pro¢ nemizeme vyuzivat sluzby SVU Jihlava, kterd analyzy provadi metodou
STR, coz je stars$i metoda, kde zjiSténé vysledky nelze pouzit pro tyto potieby a pro budouci
vypocty genomické plemenné hodnoty.

Rozdil mezi témito metodami je popsan Doc. Ing. Kucerou, PhD.

Ing. Richard Konrad
pfedseda Pfedsednictva SCHOK

Véazeni chovatelé,

v navaznosti na aktualni nabidku konkurencnich pracovist ve véci ovérovani pivodu ovci si dovoluji
zaslat nékolik podstatnych informaci.

Svaz chovatell ovci a koz se rozhodl jiz koncem roku 2023 o co nejrychlejSim prechodu od
ovérovani plvod( zvirat ze zastaralych metod testovani mikrosatelitd (STR) na aktualné
nejpresnéjsi metody vyuZivajici mikroarray platforem (DNA Cip0), tzv. jednonukleotidovych
polymorfism( (z anglického single nucleotide polymorphism — SNP. Z pohledu Svazu je tento krok
nezbytny pro udrZeni konkureceschopnosti Vas, chovatell ovci a koz, protoZze SNP metody jsou
dnes vyuzivany u vsech druhl hospodarskych zvifat. SNP je modernéjsi, stabilnéjsi a lépe
Skalovatelna technologie, idedlni pro Slechténi a systematické testovani pavodu (zejména ve
spojeni s ISAG panely).
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Mezi hlavni divod pro zvoleny pfechod k technologii patfi:

e Presnéjsi vysledky ovéreni plivodu (vétsi schopnost vyloucit nespravného rodice)

e Moznost automatizace vyhledani rodicl z databazi

e Rutinni (robotizované) zpracovani

e Nizsicena

e MozZnost stanoveni SNP pro uZitkovost, exteriér a zdravi — vSe v jednom testu - napf.
Scrapie, ale i mnoho dalSich markerG (FecX, NCL, DGAT-1, MSTN, ASS1, Yellow fat....)

e Soucast planu Svazu chovatell ovci a koz vyuZit co nejrychleji SNP data pro odhad
genomickych plemennych hodnot

e Vyvinuta uZivatelsky snadna mobilni aplikace pro zadavani vzork( (sniZuje moznost
chybovych udaju)

Laboratof iGenetiky Ceskomoravské spole¢nosti chovateld, a.s., kterd pro nas tuto sluzbu zajistuje,
patti k pfednim svétovym pracovistim v tomto oboru, pfirozené s certifikaci ISAG pro SNP metody

u ovci a koz.

Pro Vasi lepsi predstavu ptiklddam, co fikd uméla inteligence o porovnani metod SNP a STR:

8 Zikladni rozdil mezi SNP a STR
SNP (Single Nucleotide

Vlastnost Polymorphism) STR (Short Tandem Repeat)
, Zménu v jediném nukleotidu (napt. A Opakovani kratkych sekvenci (napi.

Co zkouma = G) "GATA" x 5)
Velikost Nizka (dvé mozné alely: napt. A nebo e -
variability G) Vysoka (rizny pocet opakovani)
Vyskyt v s e % X

Velmi Casté (miliony SNP v genomu) Méné Casté
genomu
Stabilita Velmi stabilni, malo mutaci Vy$si mutacni frekvence
Pouziti Populaéni studie, identifikace nemoci, Forenzni analyza, test otcovstvi

ancestry

</ Vyhody SNP technologie

1. & Vysoka stabilita

o SNP jsou mén¢ nachylné k mutacim — vysledky jsou presnéjsi a dlouhodobé
stabilni.

2. Ml Vhodné pro analyzu velkych populaci

o Lze jich analyzovat statisice najednou (napt. pomoci ¢ip1) — idedlni pro genomové
asociace (napt. GWAS).

3. Q Pi'esné mapovani genetickych predispozic
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o SNP se Casto pouzivaji ke zjisténi genetickych rizik pro rizné choroby (napf.
Alzheimer, rakovina).

4. @ Lépe pouzitelné pro uréeni etnického ptivodu
o Umoziuji jemné rozliSeni mezi riznymi geografickymi populacemi.
5. & Automatizace a vysoky vykon

o SNP analyza je snadno Skalovatelnd a vhodna pro automatizované systémy (napf.
genotypovaci Cipy nebo sekvenovani).

(8] Kdy pouzit STR misto SNP?

o Forenzni genetika: STR maji vyssi variabilitu — umoznuji rozlisit jednotlivee (napt. v
kriminalistice nebo testech otcovstvi).

o Kratsi ¢as: pro mensi rozsah analyz jsou STR rychlejsi a levné;jsi.

@ Shrnuti:

e SNP = jemna4, stabilni a vysoce Skalovatelna technologie vhodna pro medicinu, geneticky
vyzkum a ancestry testy.

e STR = velmi variabilni metoda vhodna pro identifikaci jednotlivc.
Za CMSCH

Doc. Ing. Josef Kucera, Ph.D.
vykonny mistoptedseda Predstavenstva spolecnosti



